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Iclertifikacija i kvantifikacija proleina u odredenom v ili stanicd, bitan jo
korak u razumijevanju fizioloskih i patofizioloskih premjena organizma. Ami-
nokiselinski =ljadovi protaina izravno su poverani s genima kaji ih kodiraju
te tako predstavijaju vezu izmedu genetike i fiziologije stanice. Proteomskim
istraZivanjima stoga se dobiva sveobuhvatan uvid u izvrni dio metabolizma
stanice i njegove slozene metabolic¢ke regulatorne mreze. Kljuéna tehni-
ka u sveobuhvatnoj analizi stani¢nog protecma upravo je spektrometrija
masa. Ova metoda razvila se u posljednjih tridesetak godina tijekom kojih
je gatovo u potpunasti istisnula iz upotrehe klasiéno kemijsko ili enzimsleo
sekvenciranje pojedinacnih proteina. Ovaj trend ubrzan je naglim razvojem
genomike koja je Sirom otvorila vrata tehnologijama visokog probira (engl.
high throughput) i opseznoj analizi biologkih suslava (1). Spekltomeltija masa
omogudéuje istovremeno ispitivanje tisuca izrazenih proteina iz jednog uzorka
pa zbog toga ima znatne prednosti pred klasiénim molekularno biologkim
metodama kojima se ispituju pojedinacni proteini. iz male koli¢ine poéetnog
uzorka, spektrometrijom masa moguée je pouzdano identificirati i kvantifi-
cirati proteine, §to je znadajno u situacijama kada je uzorak tesko dostupan,
rijedak ili prisutan u malim koliéinama (2).

Intervertebralna degeneracija diska (IDD) je najéedda bolest povezana sa
starenjem, a karakterizira ju postepena degradacija samog diska. Za avu
bolest ne postoje adekvatna terapijska rieSenja, dijelom i zbog slabo po-
znate etiologiie bolesti, pa je prijeko potreban razvoj novih dijagnostickih
pristupa. Kako je intervertebralni prostor teske dostupan, tkivo diska je tesko
prikupiti pa je provedeno svega nekoliko studija koje su povezale gensku
sklonost rarvou DD (3) Medutim, kako se razli¢itl urroci ove holesti jednake
prezentlraju, postoji velika potreba za Identiflkacljom proteinskih blomarkera
koji bi olaksali njenu kategorizaciju, ispravnu dijagnostiku i terapiju. Babu i
sur. su tehnikom spektrometrije masa proteomski profilirali annulus fibrosus
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i nucleus pulposus intervertebralnog diska u pacijenata s kroni€énom boli
donjeg dijela leda {4). Uzorci intervertebralnog diska prikupljeni su od paci-
jenata tijekom operaciie spinalne fuzije, a tkiva su potom usitnjena te su iz njih
izolirani ukupni proteini diska. Proteini su potom elektroforetski razdvojeni
po molekuiskim masama u frakcije, te su kidani u gelu pomodu peptidaze
tripsina. Dobiveni peptidi sekvencirani su spektrometrijom masa te su njihovi
aminokiselinski siiedovi usporedeni in silico s ukupnim humanim proteomom.
Konaéno, za razlikovne proteine koji se eksprimiraju samo u tkivu annulusa ili
nucleusa, napravljena je analiza genske ontologije kako bi se utvrdila njihova
povezanost s pojedinim signalnim putovima ili tipovima stanica (5). Upotre-
botn opisatioy eksperimentalnoy pristupa, ovitn je isltaZivanjem iz annulus
fibrosus detektirano ukupno 759, a iz nucleus pulposus 692 proteina, a njih
118 prisutno je u oba tipa tkiva. Velik broj identificiranih proteina iz tesko
doslupnoy bivlukoy uzotkd jedna je od kljudnih prednosli masene spek-
trometrije kao moderne tehnologije koja omogudava promatranje Citavog
sustava u odnosu na analizu pojedinacnih cilinih molekula.
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